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JE 53 )« B0 R R 5 vy T58bp . XUBRAE 46 Kt 792bp, 1
RS M 802bp, fAIEE R 40 L T45hp (AN HE 188 37 A i Al
288 57 A ¥ifi tDNA #43 FF41). & & 5.85 tRNA S, 24
167bp, H:H, 18S tDNA 15 5.8 rRNA K 9 18] b X (A7 #%
ITS1) K B 43 511y 298, 332, 325 A1 294byp: i 5-85 rRNA HE[H 5
283 yDNA [8] [ X (A B TTS2) 43 71| Ay 293, 293, 310 i1 284bp,
MR IR T B R A 45 5% 75 A 1,
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CGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATCCTTTTGCGTT-TGTGT-COCTA-ATGCGATT
CGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATCCTTTTGAATTGTGC-TGCTTCAAA-GCTCAA

B. diversicornis CGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATCCTTTTGTGTA——GTGTGCACTGCATACTTGA

B. angularis

B. calyeiflorus
B. bidentata

CGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATCCTTTGGTGTAGTTTGCATTATGCATACTATA

CACTCGCTAATTTAAAACAC ACTATGAGTTT-TAGATGC ATCTTCTAAAATTCGGCGTA
CAATTTATTAAACAA-ACTC ATCTT-TGACTATAGATGC ATTTTTTATAGTCATAGCTT

B. diversicornis CACTTTAGCATTTTACACAC ACTATGTATCTATAAATGC TGTTTATAGATGCATGCTTG

B angularis

B. calyeiflorus
B. bidentata
B. diversicornis
B, angularis

B calveiflorus
B. bidentata
B. diversicornis
B angularis

B. calyciflorus
B hidentata
B diversicornis
B. angularis

CACTATAGCTTTTCACACAC ACTATGCATCTATAAATGCTGTTTATAGACGCAGGC——-

TAAA——ATCCATGCATGCTCTT—-GTATGA-—GTCGGGTACCTTATTT-——AAGC
TAAAATCA-——-TGCAAATTCTATCATAGTTTGACATGTCGGGTACCTACTTT-———AAGC
TAAAACAAAAATCATGCATGCTCGTATAGTATGACATGTCGGGTACCTATTTTTTGTAAGC

————TAAAAATCATGTATGCTCGTATAGCATTCATGTCGGGTACCTA-—TTTA-AAGCG

GATCT——— TGCTTTTG-TCGTGTTGGTTTGAAGATAGTTCATCC-CAT-—-GTGAACTAC
GATTCTCGC-AATCTATGATCGTGTTGGTTTGAAGATAGTTATTTCTC———TAAT-AACTAC
GATCCGAGCCTAATTATGGTCGTGTTGGTTTGAAGATAGTTCATTCTCATACAGTGAACTAC
ATCCGAGCTAAAAACAGGATCGTGTTGGTTTGAAGATAGTTCATTCTCATATAGTGAACTAC

GCCCGC-TGAATTGCATAAAATTTTATAACATTT-—TATAAAAACTTCTATTCTTAGTGTTG
GCCCGCTTAGC——ATTTAAATTCTATCACATTTTCCATTTAAACCATTGTTTT-—TGTTG
GCCCGC-TCACTATAGCCAAACTAAACTATATTTATTTTATTTACCATTGTTGTATGTGTTG
GCCCGCATAATTAGCAAAACATTAAACTACATTTATTTTATTTACCATTGTTGTATGTGTTG



44

TR 20 DU FE 6 sk (DA 165235 308 (] E IX0) FF 8110 52 549

429

(C)1994-2023 China Academic Journal Electronic Publishing House. All rights reserved.

B calyveiflorus
B. bidentata
B. diversicornis
B angularis

B calyciflorus
B bidentata
B. diversicornis
B. angularis
B calyciflorus
B. bidentata
b. diversicornis

B. angularis

B. calyciflorus
B bidentata
B. diversicornis
B. angularis

B calyciflorus
B. bidentata

B. diversicornis
B. angularis

B calyciflorus
B. hidentata
B. diversicornis

B. angularis

B. calyciflorus
B bidentata
B. diversicornis
B. angularis

B. calyciflorus
B. bidentata

B. diversicornis
B angularis

B. calyciflorus
B. bidentata
B. diversicornis
B angularis

B calyciflorus
B bidentata
B. diversicornis

TTTTTTTAATTAAAAAA--TAAGTGC-TTCG———— GTACTTATGA-TTTAACTAAAATACA
TGTTTGTTGTTTGGTTGAGCTTTTAAGCACTTCATAGTGTTTATTAGACTAACAAAAATACA
TATTCGTAAGCTGTAAA--TACACACGTTTATGTGTGTGTTTGTAA-ACAACTTAAAATACA
TATTAGTAAGATGTAAAAACGCGTGCACTTGTGCTCGTGTTTGTCA-ACAACTTAAAATACA

ACCCTATGCGGTGGATCACTTGGCTCGCGAGTCGATGAAGAGCGCAGCAAACTGCGTGAATT
ACCCTATGCGGTGGATCACTTGGCTCGCGAGTCGATGAAGAGCGCAGCAAACTGCGTGAATT
ACCCTATGCGGKGGATCACTTGGCTCGCGAGTCGATGAAGAGCGCAGCAAACTGCGTGAATT
ACCCTATGCGGTGGATCACTTGGCTCGCGAGTCGATGAAGAGCGCAGCAAACTGCGTGAATT

AATGTGATTTGCAGGACACATTGATCATCGATATCTTGAACGCATATTGCGGTTATGGATCG
AATGTGATTTGCAGGACACATTGATCATCGATATCTTGAACGCATATTGCGGTTATGGATCG
AATGTGATTTGCAGGACACATTGATCATCCATATCTTGAACGCATATTGCGGTTATGGATCG
AATGTGATTTGCAGGACACATTGATCATCGATATCTTGAACGCATATTGCGGTTATGGATCG

CTTCCATGACCACGCCTGTCTGAGGGTCGGTATTAATATGTAAAATCGTGAATAGTGC——
CTTCCATGACCACGCCTGTCTGAGGGTCGGTATTCATATGTAAAATCGTGAGAAGTACAGCA
CTTCCATGACCACGCCTGTCTGAGGGTCGGTATTAATATGTAAAATCGTGAATAGTGC——
CTTCCATGACCACGCCTGTCTGAGGGTCGGTATTAATATGTAAAATCGTGAAGAGTGTGCTA

TTGCACTATTGTTCGGTCG-TTAAATTA-——=ACTATTTATCGACT TTAGATGTGTTT-T~
ATGTTCTTCTGCTCGGTCGTTAAAAGTGT-—AAGCT-TTTATCGATTTAAGATGCGTAGCTG
TTGCACTATTGTTCGGTCGGTTAAATTA————ACTATTTATCGACTTTAGATGTGTTT-T~
TCACACTTTTGTTCGGTTG-TTAAATTGTTCACACAATTTATCGACTTTAGATACGCTGGT-

TAACTAATCGGTATATTAGTTA-AAGTGCATT-TTATTCATATCA-TA—GAAATTGCAAA
TGATTAATCC-TACATTAGTCACAAATGCATTGCTTTTCATTT-———ATCCAAATGAATAC
TAACTAATCG-TATATTAGTTA-AAGTGCATT-TTATTCATATCA-TA——GAAATTGCAAA
TAACTAATCG-TATATTAGTTA-AAGTGCATTGCTATTCATGTCAATATCGAAATGAATAG

GCTCA-GCTTGCTTTG-GCAAACAAAAATTGCGTAGCTTATCTCCATATTTGTTTGCATTT
GAGCAAG—————— ACACAAACAAAAATTGCAAAGATTCTCTT——TATTTATTTG—TTT
GCTCA-GCTTGCTTTG-GCAAACAAAAATTGCGTAGCTTATCTCCATATTTGTTTGCATTT
GCACATGCTTGCTTAACACAAACAAAAATTGCAAAGCTTATCT——ATTTGTTCGTGCTG

A==AGTGTTTGCTGTGTTAGTCGATTTCAAGCTTTAATGTTATGAATTAACAAACGATGCA
GGT-—CGGCAA—GTATTCAT-GAGCT-—AATTGGGATATTGAAAGCCTTTGAAAGATGCA
A—AGTGTTTGCTGTGTTAGTCCGATTTCAAGCTTTAATGTTATGAATTAACAAACGATGCA
AGTAATGCTTAGTGTCTTTATTGAAGTTCGATATAAAAGCGGATATTGAATATGCGACAAG

AT——AATGAATTTAACTTCAT-—TCATTTTCGACCTCAGATCAGACGAGATTACCCGCTGA
ATTCAA==ATTTTGAATTTAT-—— TTTTCGACCTCAGATCAGACGAGATTACCCGCTGA

AT—AATGAATTTAACTTCAT—TCATTTTCGACCTCAGATCAGACGAGATTACCCGCTGA
ATGCAAACGATTTATCATAATCATCATTTTCGACCTCAGATCAGACGAGACTACCCGCTGA

ATTTAAGCATATAACTAAGCGGAGGAAAAGAAACTAACCAGGATTCCTTTAGTAACGACGA
ATTTAAGCATATAACTAAGCGGAGGAAAAGAAACTAACCAGGATTCCTTTAGTAACGGCGA
ATTTAAGCATATAACTAAGCGGAGGAAAAGAAACTAACCAGGATTCCTTTAGTAACGGCGA
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B. angularis
GTGAACAGGGAA

GTGAACAGGGAA
GTGAACAGGGAA

GTGAACAGGGAA

B. calyciflorus
B. bidentata
B diversicorni
B. angularis

ATTTAAGCATATAACTAAGCGGAGGAAAAGAAACTAACCAGGATTCCTTTAGTAACGGCGA

Bl 1 Uk i cDNA ITS [X 751 L4
Fig-1  Comparison of tDNA ITS regions of four rotarias
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