
第� �卷 第�期
� � � � 年 �力

水 生 生 物 学 报
� �� � �  ! � � � ��  � � ��� ��� �� �

� � �
�

� �
,

� �
�

�

� ���
� ,

��� �

勺霉嘴犷 � � � � � �

研究简报
肠� 分 � � � 肠 方

螂鱼种群间同工酶的比较研究
’

汪亚平 张国华
�中国科学院水生生物研究所 武汉 � �  ! ��

� �� � �� � �  !∀ # ∃  % � � � � � ��� � �� � � � �

�才� 才� � �� � 月�卫才� � � 月 � � 才 � �� � � ��  ! ∀ #� � �

� � � � � ���� � � � � �  � � � � � � � � �

���
� ���� �� �� �� ��

� ���  �� 夕
,

��
�

�� �� ��� � � � �� � 妙 �� �
� �� � �  !

,

� � �� � � � ��  ! �

关键词 同工酶
,

基因频率
,

卿鱼

� �� � � �� � ���  �� �
,

� � � � �� � � � � � �
,

��
��   �� �  � !  �� � � �  � �� �

鱼类资源小型化现象已受到许多研究者的重视
,

关于鱼类资源小型化成因已有诸多研究报道 � ’,��
。

一般认为
,

环境变迁
、

过度捕捞和鱼类种群自身调节能力是导致鱼类资源小型化的主要原因 �’�
�

关于鱼

类资源小型化形成机制的遗传学背景研究目前尚鲜见报道
。

本文对两个典型湖泊螂鱼种群的同工酶等

位基因频率变化作了初步探讨
。

材料与方法

�
�

� 材料 实验鱼为取 自洪湖和洞庭湖卿鱼【�� �� �� ��
� ��

��� ��’ �� �� �� ��� � �� �� �� 自然种群的随机样

本 �样本大小 �� 尾 � 每种群
。

以新鲜的肝脏和肌肉组织样品进行同工酶电泳分析
。

�
�

� 同工酶电泳 采用水平板淀粉凝胶电泳方法 �� 
,

按改良的 ��� � 和 ���� �� �’� 及 � �甲�� 等的方法

进行组织化学染色�� �
。

分析 � 种同工酶�� �  
,

� � 
,

� ��� �
,

� � � �
,

�� � �
,

� � � 和 � � � ��� 个基

因座位的基因频率
。

� 结果与讨论

研究结果发 现
,

洪湖细鱼 种群 的 �� � � 及 � � � 一� 座位存在多 态性
,
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。

洪湖

种群和洞庭湖种群的基因多态位点比例�� 和平均杂合度�� �皆有较明显差异
,

分别为 � ��
�

��
,

�� �� �

和 �
�

� ��  
,

�
�

��� �
。

基因多态位点比例和平均杂合度是种群遗传多样性的重要指数
,

等位基因频率的变化主要由突变
、

遗传漂变和选择其压力所至
,

前两者是一极缓慢的基因演化过程
,

而选择压力则可使与选择形状相关或

连锁的基因频率在短时期内发生明显改变���
。

持续高强度选择性捕捞可能是造成洪湖卿鱼种群各龄

�
中国科学院重大科研项目资助课题
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表 � 卿鱼两种群等位基因频率
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组体长显著小于我国其它水域卿鱼同龄组体长
,

出现明显的个体小型化现象的主要原因[l, 2]
。

由于洪湖

江湖阻隔的基本格局于五十年代末期形成
,

相对于基因的自然演化过程只是一个短暂的瞬间
,

因此
,

这

种捕捞选择压力可能也是洪湖卿鱼种群多态位点比例和平均杂合度的相对降低的重要因素之一
。
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